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Un des processus génétique ayant permis la
diversification des insectes coléoptéres végétariens
enfin résolu

Une étude réalisée par des chercheurs-euses du Muséum de Genéve et des
Universités de Genéve et de Lausanne révéle que les espéces d’insectes coléoptéeres
végétariennes, plus nombreuses que les espéces carnivores, ont acquis les
adaptations leur permettant de consommer des plantes, par une grande souplesse de
leur architecture génétique.

Cette étude publiée dans la revue Genome Biology identifie pour la premiére fois I'un des mécanismes
génétiques qui a permis aux insectes coléopteres Polyphaga de devenir le sous-ordre du vivant le
plus diversifié de la planéte. Celui-ci comprend 315’000 espéces (environ 1/5 de toute les especes
vivantes décrites a ce jour!) alors que le sous-ordre des coléopteres Adephaga, qui lui est
directement apparenté, est sept fois moins diversifié avec 45'000 espéces.

Cette étude suggere que la «success story» des coléopteres Polyphaga vient tout particulierement de
leur régime alimentaire. Contrairement aux Adephaga dont la majorité des espéces sont carnivores,
les Polyphaga, essentiellement végétariens, sont davantage exposés aux composés chimiques
développés et diffusés par les plantes (comme moyen de défense), qui perturbent ou bloquent des
mécanismes métaboliques vitaux chez les insectes qui les mangent. Les résultats de cette recherche
montrent que c’est un grand nombre de duplications géniques (mécanisme génétique aléatoire qui fait
qu’un géne donné n'est pas copié une mais deux fois) qui permet aux Coléoptéres Polyphaga de
produire des répertoires de genes agiles orientés vers de nouvelles fonctions permettant la
neutralisation des composés chimiques de défense développés par les plantes.

Ce grand nombre de copies, qui permet potentiellement de s’adapter rapidement sous I'action de la
sélection naturelle, a pu étre mis en évidence a partir d’'une analyse comparative inédite des génomes
de 18 espéces de coléoptéres. Par rapport aux Adephaga, les génomes des Polyphaga ont été le
théatre de processus de duplication génique plus nombreux au niveau de familles de genes codant
pour des fonctions permettant de contourner les défenses chimiques des plantes.

Pour consulter I'article: https://rdcu.be/bCZal
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Pour en savoir plus:
www.museum-geneve.ch ou www.Museumlab-Geneve.ch
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